第七届国际•华中-华东地区生物信息学研讨会邀请函（第三轮通知）

Invitation to the 2020 International & Central - East China Workshop on Bioinformatics 

一、会议时间和地点

1. 时间：2020年10月30日-11月1日（30日下午开始报到，学术报告在31日全天，11月1日自由讨论），（完整的会议日程见附件1）。

2. 地点及路线：
（1）报到和住宿地点：
邵阳长城大酒店（酒店预订联系人：张桂阳，19967847787）
（2）报告地点：
邵阳学院（七里坪校区）会议报告厅（见附图1）。
（3）到达路线：

1）高铁及普通火车：邵阳站（见附图2），打车约6分钟。

2）汽车南站（见附图3），打车约10分钟。
3）汽车东站（见附图4），打车约10分钟。

二、会议目的

1. 交流生物信息学研究方法的新进展。

2. 交流生物信息大数据平台建设、管理方面的经验。

3. 加强科学研究和学生培养方面的合作。

三、会议组织
肖  奕 教授，华中科技大学物理学院

孙  啸 教授，东南大学生物科学与医学工程学院

彭绍亮 教授，湖南大学信息科学与工程学院

喻祖国 教授，湘潭大学数学与计算科学学院

黄国华 教授，邵阳学院信息工程学院

张红雨 教授，华中农业大学信息学院

陈  铭 教授，浙江大学生命科学学院

王振龙 教授，郑州大学生命科学学院

赵兴明 教授，同济大学电子与信息工程学院

肖  绚 教授，景德镇陶瓷大学

薛  宇 教授，华中科技大学生命科学与技术学院
四、邀请报告人
曾  燕
教授，武汉科技大学

沈星星
研究员，浙江大学

张力烨 
研究员，上海科技大学

常  珊
教授，江苏理工学院
陈  超
研究员，中南大学

李津臣
研究员，中南大学

罗  强
副教授，复旦大学

陈迪俊
副教授，南京大学

赵蕴杰
副教授，华中师范大学

张伟伟
副教授，东华理工大学

郭  有
副教授，赣南医学院
张盖华
副教授，湖南师范大学
罗  洁
助理研究员，浙江省农业科学院

施禄也
讲师，郑州大学生命科学学院

郭伟峰
讲师，郑州大学电气工程学院

五、重要事项

1. 请有意参会的学者于2020年10月23日之前发送回执给会议联系人，特别是没有发报告摘要的报告人请尽快将相关信息发给会议联系人，（回执单见附件2）。

2. 会议免收会务费；路费及住宿自理。
3. 除了上述酒店，请大家尽可能在会场附近，以方便出行；由于学校车辆有限，仅邵阳长城大酒店安排车接送。

4. 确定参会的老师请加微信群。

六、会议联系人

张桂阳，邵阳学院信息工程学院，19967847787，guiyang9542@163.com。

王攀，邵阳学院信息工程学院，15688220328，1443211145@qq.com。

李优，邵阳学院信息工程学院，15243973463，liyuo1243988794@163.com。

七、会议主办及承办单位

湖南省生物信息学会主办
湖北省生物信息学会、江苏省生物信息学会、浙江省生物信息学会、上海市生物信息学会、河南省生物信息学联盟、江西省生物信息学联盟协办

湖南省邵阳学院承办
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附图1 会议地点
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附图2 （坐104路公交可到学校七里坪校区；打车约6分钟到达酒店）
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附图3 （坐33路,103路公交均可到学校七里坪校区；打车约10分钟到达酒店）
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附图4 （坐15路,101路公交均可到学校七里坪校区；打车约10分钟到达酒店）
附件1：      
	日期
	时间
	事件
	地点
	备注
	

	10月30号
	16:00---
	报到
	
	
	

	
	18:00
	晚餐
	
	
	

	10月31号
	8:00
	代表统一乘车
	
	前往邵阳学院七里坪校区会场
	

	
	8:00-8:40
	其他参会人员报到
	会场
	
	主持人

	
	8:40-8:50
	致辞
	润德楼一楼报告厅
	
	待定

	
	8:50-9:15
	曾燕 教授报告
	
	Population attributable fractions for risk factors for all-cause dementia in China: a cross-sectional survey across China
	

	
	9:15-9:40
	沈星星 研究员报告
	
	基因组数据能否更好地解析生物多样性?
	

	
	9:40-10:05
	张力烨 研究员报告
	
	Normalizing single-cell RNA sequencing data with internal spike-in-like genes
	

	
	10:05-10:30
	常珊 教授报告
	
	生物大分子结构预测及其相互作用研究
	待定

	
	10:30-10:55
	合影、茶歇
	
	
	

	
	10:55-11:20
	陈超 研究员报告
	
	人脑多组学调控与精神疾病
	

	
	11:20-11:45
	李津臣 研究员报告
	
	基于生物信息分析的孤独症医学遗传学研究
	

	
	11:45-12:10
	罗强 副教授报告
	
	儿童多动症和睡眠问题的多尺度分析
	

	
	12:10-13:30
	午餐（工作餐）
	
	
	

	
	13:30-13:55
	陈迪俊 副教授报告
	润德楼一楼报告厅
	植物调控组学大数据平台构建与分析
	待定

	
	13:55-14:20
	赵蕴杰 副教授报告
	
	智能生物物理计算研究
	

	
	14:20-14:45
	张伟伟 副教授报告
	
	Statistical methods for studying heterogeneous samples
	

	
	14:45-15:10
	郭有 副教授报告
	
	临床表型组学与生物组学数据关联挖掘的挑战与应对策略
	

	
	15:10-15:25
	张盖华 副教授报告
	
	新生小鼠精原细胞的发育
	

	
	15:25-15:50
	茶歇
	
	
	

	
	15:50-16:15
	罗洁 助理研究员报告
	
	Genetic regulation of protein expression in human brain 
	

	
	16:15-17:40
	施禄也 讲师报告
	
	基于多组织转录组分析的田鼠低氧适应性进化机制研究
	

	
	17:40-18:05
	郭伟峰 讲师报告
	
	基于网络控制模型的个体癌症病人驱动基因预测
	

	
	18:05-18:15
	总结致词
	
	
	

	
	18:15-20:00
	晚餐
	
	
	

	
	20:00
	统一乘车
	
	返回酒店
	

	11月1号
	自由讨论、参观或离会
	


附件2

第七届国际•华中-华东地区生物信息学研讨会
The 2020 International & Central - East China Workshop on Bioinformatics
回     执
	姓名
	
	性别
	

	工作单位
	
	职务/职称
	

	手机
	
	Email
	

	拟到达日期
	
	拟离开日期
	

	住宿要求（外地参会人员请填写）
	标间(  与人同住□            到达时间：

	其它
说明
	会议提供一餐工作餐，其余自理，所以所有参会人员请务必填写本表格



